
Espalhamento de raios-X em baixos ângulos (SAXS)

Requer amostras com 1-2 mg de proteína purificada em solução

Pode avaliar efeitos de condições da solução (pH, temperatura, ligantes, etc...) sobre a forma,
flexibilidade e oligomerização da proteína

Gera informações sobre tamanho e forma da proteína
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Feixe de Raios X Amostra

Detector
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Análise de Guinier
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Ajuste linear – plote de Guinier 

0,8 mg/mL    ln(I) = (-450±40) x q
2 

+ (-2,76±0,03) 

1,6 mg/mL    ln(I) = (-440±30) x q
2 

+ (-2,48±0,03) 

2,1 mg/mL    ln(I) = (-380±20) x q
2 

+ (-2,14±0,02) 

5,2 mg/mL    ln(I) = (-363±13) x q
2 

+ (-1,52±0,01) 

 

 

Análise de Guinier
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I0   densidade eletrônica   massa molecular

Experimental                            Calculado (software Crysol)
Rg ≈ 34 Å                                     21Å             32Å
MW ≈ 135.000                           58.000     116.000



Agregação
Proteínas isoladas
Repulsão
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Distribuição de Pares 

Por Tomruen - Obra do próprio, CC BY-SA 4.0, https://commons.wikimedia.org/w/index.php?curid=56702258

Oblato                             Prolato
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Análise de Kratky
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Análise de Kratky
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Análise de Kratky
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