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Preparo de 

homogenato

Homogeneização 

da amostra

Precipitação de 

proteínas em meio 

ácido, ou em meio 

básico. Depois 

centrifugar.



In Out

Efeito de salting-in e salting-out



Cromatografia

Fase móvel: amostra

Fase estacionária: resina 

da coluna

Eluição: processo de 

passagem da amostra (fase 

móvel ou eluente) pela 

coluna (fase estacionária) 

através do uso de um 

solvente fluido (geralmente 

uma solução tampão de pH 

e concentração de sais 

conhecidas). Ocorre 

diluição da amostra.

Os traços vermelhos 

indicam a coleta de uma 

fração

Detecção de proteína 

por absorbância em 280 

nm (linha azul).
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Cromatografia 

de Troca 

Iônica

Cromatografia 

de filtração 

em gel

Detecção de proteína por 

absorbância em 280 nm

(linha azul).
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Gradiente de 

concentração de 

sal.



Cromatografia 

de Afinidade



O enriquecimento do processo é calculado dividindo-se a 

atividade específica com relação ao passo anterior.

Portanto, no primeiro passo houve enriquecimento de 3,2 

vezes na amostra

32/10 = 3,2

No segundo passo houve enriquecimento de 6,25 vezes

na amostra

200/32 = 6,25

Medida indireta de “concentração” da 

proteína de interesse caso ela seja uma 

enzima.

Medida indireta de “concentração 

relativa” da proteína de interesse caso 

ela seja uma enzima.



Absorbância Ver quadro 3.8 (página 28) do guia de estudos da aula 3!!!!

O valor de absorbância é diretamente 

proporcional à concentração do soluto 

absorvente.

Concentração crescente
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Diálise: remoção de 

moléculas pequenas 

como sais e/ou troca de 

solução tampão.



Eletroforese em papel:
Separação de moléculas por carga.



Eletroforese em gel de acrilamida.
Separação de moléculas por carga.

Eletroforese em gel de acrilamida na presença de 

SDS (SDS-PAGE).
Separação de moléculas por massa molecular.





Separação 

bidimensional, 
primeiro por ponto 

isoelétrico, depois 

por massa molecular.



Degradação de Edman





Detecção de anticorpo para uma patologia

Detecção do microrganismo para uma 

patologia



Western blotting



Sequenciamento de proteínas por espectrometria de massa



A proteína deve estar sob a forma de cristal.

Elétrons dispersam raios x proporcionalmente (densidade 
eletrônica).

A intensidade dos reflexos e suas posições são convertidas na 
posição espacial dos átomos

Superfície Desenho Esqueleto 
peptídico

Cristalografia por difração de raios X

Determinação da estrutura tridimensional


