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PONTO ISOELETRICO

-Ponto isoelétrico (pl) de uma proteina € igual ao pH onde a carga liquida
da proteina € zero, e, portanto, ela ndo migra quando submetida a um
campo elétrico.

Protein pl Depende da esturtura primaria do
_ conteudo de aa acidos e basicos
Pepsin ~1.0
Egg albumin 4.6 aa acidos (Glu, Asp) aa basicos (Lys,Arg)
Serum albumin 4.9 NH ;
COOH
Urease 5.0 \ 500
B-Lactoglqbuhn 9.2 &oon OH
Hemoglobin 6.8
Myoglobin 7.0 EO0H
Chymotrypsinogen 9.5 | ba
Cytochrome ¢ 10.7 pibalxo

Lysozyme 11.0




CADA PROTEINA TEM UMA CARGA LIQUIDA EM DADO pH

- A carga liquida de uma proteina num determinado pH &
proporcional a diferenca entre o pl da proteina e o pH no qual
se encontra

carga liquida o (pl-pH)

Proteina pl Carga
Pesina 1,0 ~-50 8
Albuminasoro 4,9 -1,1
Mioglobina 7,0 +1,0 6
Quimiotripsina 9,5 +3,5 pH
Lisozima 11,0 +5,0 3 .
@
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pH INFLUENCIA A CARGA, ESTRUTURA E AS FUNCOES

(atividade enzimatica)

-pH 6timo de uma enzima= pH no qual
a atividade € maxima
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lonizacao adequada de residuos
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pH OTIMO E MECANISMO DE CATALISE
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No sitio ativo, alguns residuos de amino acidos sao importantes para
ligacao do(s) substrato(s) e outros residuos (e eventuais cofatores)
participam do mecanismo de catalise atuando como acidos, bases,
nucledfilos, etc..... Para desempenharem esses papéis devem estar no
estado de ionizagao adequado.

-CysSH <= Cys-S-+H*

melhor nucledfilo



MECANISMO DE HIDROLISE DA LIGACAO GLICOSIDICA

residuo protonado
Sitio ativo

ROH= p-nitrofenolato

residuo desprotonado Intermediario E-glicosil
Substrato

OH -
(o}
H%XKJ& or o Produto

AcHN
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ESTADO DE IONIZACAO QUE FAVORECE A CATALISE

K=Lys
pKa= 10,5

K+

D=Asp
pKa=4,5

[-NH;']

pH [NH,']
2,5- 100 %
4,5-100%
8,5—99%

9.5 - 90%
10,5 — 50%
ey 11.5-10%
—> 12,5 - 1%

10,5
-NH;* == NH, + H*

pH = pKa + log Base/Acido

[-COO]

-COOH =2 -COO- + H*

pH [COOT
2,5-1%
3,5-10 %
4,5 - 50%
5,5 90%

6,5 — 99%
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ESTADO DE IONIZACAO QUE FAVORECE A CATALISE

[\]H] \ E-NHz*=99% at pH = 8,5
K=Lys
pKa= 10,5 \
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pH OTIMO E MECANISMO DE CATALISE
Selecionado em fungao do ambiente de atuacao da enzima

| I l | |
6 8 10 2 4 6
pH pH
Glucose 6-phosphatase Pepsin
Liberacéo de glicose dos Hidrolise de ligacdes peptidicas
hepatdcitos- no estdmago-
pH do citosol= 7,2 pH suco gastrico= 1-2

pH 6timo fornece “dicas” sobre aa envolvidos na catalise embora

pKs dos residuos de aa possam mudar bastante nas proteinas
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