15/04/2020

O que direciona a ordem dos
q Pt o

aminoacidos nas proteinas? m
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Nucleotideos e Acidos Nucleicos

% Funcédo : Armazenamento e Transmissado da Informacao

Genética ¢

Acido Desoxirribonucléico (DNA)  Acido ribonucléico (RNA)

Uso industrial

U Farmacéutica:

-Ex: Vacina contra Hepatite B, Insulina, i";"if‘ Iml ?Oehlflm'ger
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U Producéo de Enzimas novozymes%] _ UU |][]NT

-Ex: Uso em detergentes Rethink Tomorrow
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Q Agricultura
Ex: Resisténcia a seca, pragas,
alimentos mais nutritivos, farmacos

&
syngenta

® Dow AgraSciences

Qe 1Y
SCIE

U Diagnéstico e Terapias especificas
Ex:Teste de paternidade, diagndstico de
Céancer, Alzheimer, etc..
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Nucleotideos

< Unidades de Nucleotideos. Formado por 3 moléculas

diferentes:

v'Base Nitrogenada

v'Aglcar: Ribose ou Desoxirribose
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Estrutura de Acidos Nucleicos

% Polaridade das moléculas: 5’ P e 3' OH B ®
0—b—0
% Ligacéo fosfodiéster 1

5’—®—| ‘Acucar |—®—| Acucar |—®—| Aucar |—®—| Acucar |- 3 T

Nucleotideo Nucleotideo Nucleotideo Nucleotideo

Nucleotideo trifosfato

Pentose:
+R = OH (ribose]
OH R 'R=Mideonyrivose)

L~ Nucleosideo:Base + Pentose

- Nucleotideo monofosfato

“= Nucleotideo difosfato

- Nucleotideo trifosfato

Polimerizagio de Acidos Nucleicos
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v'Polaridade: 5’ Fosfato e 3’ OH

Extremidade 5’ Fosfato

ribicris

Ligagcao
fosfodiester

Extremidade 3’ Hidroxila
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Acido Desoxirribinucleico - DNA
v'DNA - dupla fita unida por pontes de Hidrogénio entre as Bases

v'A-T : 2 Pontes de Hidrogénio

v'G-C: 3 Pontes de Hidrogénio

DNA

antiparallel
|9)|esediue

3 .OH deoxyribose
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Estrutura do DNA

U Dupla Hélice

Fenda ou
sulco menor

Figure 7.7 James Watson and Francis Crick with their
DNA model. [Camera Press ]

Fenda ou
sulco maior

36A

Rosalind Franklin,
1920-1958
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Estrutura dos RNAs

U Linear Fita Simples

U Pode fazer pareamento de bases intramolecular
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Hairpin double helix
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Acidos Nucleicos podem ser Desnaturados

U Rompimento das pontes de hidrogénio entre as bases

U CondicBes de Temperatura e pH
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Separated strands
of DNA in random coils

‘igure 8-26 part 2
ehninger Principles of Biochemistry, Fifth Edition

U Molécula de DNA parcialmente desnaturado

Figure 8-28

© 2008 WM Freeman and Compary
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Acidos Nucleicos podem Renaturar

U Propriedade de Hibridizagdo
do DNA de diferentes fontes

Aiéﬁﬁ,{ 5

U Baseado na 5
\.6{737&&\__{ |
complementaridade Sample 1 S
‘andcuul
U Espécies préoximas mais e =

extensa é a hibridizacao de suas
moléculas de DNA.

. Duplex of
| sample 1
Hybrid | + Duplex of
duplex | ) sample 2
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Sintese de Acido Nucleico - DNA

3 5

1 Semi conservativa

U Cada fita pré-existente é utilizada
como molde para a biossintese
da fita nova

original
3

original

ﬁ’;i
!
5 3

Fita /4 Fitas- /‘4;Fita
-filhas
(
; o

FIGURA 6-15 Mecanismo da replicacdo do DNA. As duas
fitas complementares recém-sintetizadas (fitas-filhas) estao
mostradas em vermelho.
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Sintese de Acido Nucleico - DNA

v'Replica¢do — DNA Polimerase
v'No sentido 5’ - 3’

v’ A partir de um Iniciador e de um Molde

DMNA strand

nucleotide

L) %,

5’ fosfato
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Sintese de Acido Nucleico - RNA

v'Transcri¢do — RNA Polimerase
v'No sentido 5’ - 3’
v A partir de um Molde  ouy/)Q)0 00 \/\/\Q\/\/\/

Growing RNA chain

(b) P
s p o B
Addition at 3" end of growing chain
L ,
RNA
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DNA
e o A J A J A A ]
strand 5 3
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Tipos de RNAs na célula

Principais:
U RNAmensageiro mRNA
URNA ribossémico rRNA

URNA transportador tRNA

Transfer RNA
Ribosomal RNA

Messenger RNA /

FUTLTETELLL
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Principais Tipos de RNA

U Envolvidos no Processo de Sintese de Proteinas

Growing polypeptide chain

Large ribosomal subunit

mRNA Small ribosomal subunit
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PROKARYOTE EUKARYOTE
Nucleus
Primary
transcript
5
Processing
.
CAP v
O,‘ = MRNA

Aminoacylated
RNA

Transport
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Cdodigo Genético: DNA a Proteina
Quantos nucleotideos no RNAm
sdo necessarios para codificar os
20 aminoacidos na célula?
codon
. L C A
Nucleotideos Aminoacidos
(4 tipos) (20 tipos)
1 codon = 1 amino acid
A Met Ala
codon codon
U CA
1 codon=1aminoacido
26
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Codigo Genético

RNA m

5’ e ot e e o e e 3’

AUG‘GUCAGUCCAUAA
L " L L J

’ , d o od e d
3 nucleotideos= 1 Cédon °°l°" °°¢°" A ;°" c‘lm C°‘°" idiiribe
. . L. @ valine
1 Cédon =1 Aminodacido ° 0 sToP @ serine

Proline
Amino acid sequence

Proteina :

‘,‘,“{l J_L 4

Codon Codon Codon Codon Codon Codon Codon

tRNA

RNA m
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Cadigo Genético
v'Diferentes cédons podem codificar o mesmo aminoacido

v’ Cédons de Parada da Tradugdo

Second letter
U c A a
uuu ucu UAU UGU u
5 uuc [P Uce ” uac 1" uac s g
C e UUA UCA UAA Stop UGA Stop A
Dicionario que wue ' uca UAG Stop UGG Tp G
codifica aminoéacidos cuu ccu AU |y COU 0
no RNAm cuc o' o) CAC CGC ¢
5 [l cua [*¢ cca [P GAALy, OGA 2N E
3 CUG CEa CAG=1 (e6G -
B auu ACU AAU AGU u 2
“ [ AUC e ACC | AAC }As“ AGc}se’ c =
AUA ACA [ ' AAA AGA} A
AUG Met ACG AAG}LVS AGG [AY g
GUU GCU GAU} GGU U
s GUC|,, GcCl, — GAC AP Gae av B
GUA [ [GEA 122 GAA} G GGA Y A
GUG GCG GAGIP™ GGG G
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