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Introdução

Epidemiologia: 

Estudo da distribuição das doenças e dos seus determinantes numa
população.

Epidemiologia Molecular das Doenças Infecciosas:

Definição padrão: Estudo da distribuição das doenças infecciosas e seus
determinantes usando técnicas moleculares.

Definição expandida: estudo da genética dos patógenos que determinam
a transmissão de doenças→maior poder de discriminação.
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Portanto

• Qual é a sua pergunta?

• Quais são os genes que você está estudando?

• É todo o gene ou um fragmento? Nucleotídeos ou aminoácidos?

• Qual a função biológica?

• Com o que você está comparando?

• A inferência faz sentido?

• Qual é o nexo epidemiológico a ser estabelecido?

Marcadores Moleculares

alta variabilidade X baixa variabilidade

não-conservadas X conservadas   

virulência, rastreamento geográfico, rastreamento de hospedeiro (ex. zoonoses / 
transmissão inter-espécies), antigenicidade / imunogenicidade, resistência, 

caracterização de variantes (ex. localização errática), diagnóstico, taxonomia ...



01/08/2018

3

Conservadas / Não conservadas

Alinhamento do gene codificador da unidade 16S 
do RNA ribossomal

Diversas espécies de Brucella

Região conservada

Conservadas / Não conservadas

Alinhamento do gene omp2 (Outer Membrane Protein)

Diversas espécies de Brucella

Região de variabilidade

Brucella ovis
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Conservadas / Não conservadas

Alinhamento gene codificador proteína capsídeo 

Isolados de Calicivírus felino

Região de alta variabilidade

Exemplo 1
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Exemplo 2

Exemplo 2

 DQ492307.1-IBVBrazil2005USP-04

 DQ448277.1-IBVBrazil2005USP-03

 DQ492310.1-IBVBrazil2005USP-08

 DQ492312.1-IBVBrazil2005USP-11

 DQ448275.1-IBVBrazil2004USP-10

 DQ448276.1-IBVBrazil2005USP-12

 DQ492311.1-IBVBrazil2005USP-09

 DQ448273.1-IBVBrazil2004USP-02

 DQ492309.1-IBVBrazil2005USP-06

 DQ448274.1-IBVBrazil2004USP-07

 DQ492308.1-IBV-Brazil-2005-USP-05

 X15832.1D274

 AF093794.1-4-91

 AF093793.1-4-91

 AY091552.2IBVIsrael-720-99

 DQ001334.1-Beaudette

 M21970.1-H120

 AY561713.1-Ma5

 AF352315.1-H52

 DQ001338.1-Beaudette

 AY851295.1-Mass41

 M21883.1-M41

100

89

98

98

98

53

100

68

99

100

100

69

99

100

71

0.05

-Identidade = 71,2%
-Proteção baixa (36%)

-IDENTIDADE=70%
-PORTANTO, PROTEÇÃO BAIXA
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Exemplo 3

Exemplo 4

Fig. 3 Maximum likelihood 
phylogenetic tree of 18S 
rRNA partial sequences 
(549-nt) of Rangelia vitalii
and other piroplasms. 
Numbers on the nodes 
indicate bootstrap values 
from 100 replicates. Only 
bootstrap values > 50 are 
shown.
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Exemplo 5

Portanto

• Qual é a sua pergunta?

• Quais são os genes que você está estudando?

• É todo o gene ou um fragmento? Nucleotídeos ou aminoácidos?

• Qual a função biológica?

• Com o que você está comparando?

• A inferência faz sentido?

• Qual é o nexo epidemiológico a ser estabelecido?


