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Roteiro:

1. Quais dominios proteicos estao presentes nas trés sequéncias? A que familia
pertencem? Explique a funcéo central mediada por esse(s) dominio(s) em
eucariontes.

2. Para cada sequéncia acima:

a. Selecione as sequéncias ortélogas de cinco organismos eucarioticos.

b. Apresente cada um dos trés alinhamentos com as sequéncias ortélogas,
definindo os dominios proteicos.

c. Explique sua(s) funcéo(des) em processos relacionados a expressao
génica.

d. Dé exemplos de como experimentos de mutagénese na levedura
esclareceram as fungdes especificas de cada uma das trés proteinas.

3. Os dominios compartilhados entre as trés sequéncias acima sao também
encontrados em procariontes. Dado que essas fun¢des ndo sdo necessarias em
procariontes, qual o papel desses dominios em procariontes? Selecione um
exemplo.

4. Apresente hipdéteses sobre a evolugdo da estrutura genémica (introns e éxons)
de genes que codificam para esse dominio. Para isso, procure observar a
estrutura dos genes ortélogos em espécies de eucariontes pluricelulares.

Tempo para apresentacdo: 15 minutos
Sugestao: 10 a 12 slides powerpoint
Entregar relatério no mesmo dia (um relatério por grupo)




