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A aula de hoje baseia-se na ocorrência de mutantes 
naturais de milho que diferem quanto ao conteúdo de 

carboidratos no endosperma







As leis da genética são de natureza estatística

 Ex: Proporção fenotípica = 3:1
F2 = 100 indivíduos -> 75 : 25

Porém, existem desvios em relação a esses valores!

 Testes estatísticos comprovarão se os desvios são significativos ou não (se são 
devido ao acaso ou não)

 Teste mais indicado:  X2 (Qui-quadrado)

Análise Estatística dos Dados



Ex: Flor maravilha

▶ Observou-se em F2:

– 25 Vermelhas; 60 Rosas; 27 Brancas

▶ Segregação 1 : 2 : 1 ???

As diferenças das frequências observadas e esperadas podem ser atribuídas ao 
acaso;



Ex: Flor maravilha

• Hipótese nula (H0 ): A  frequência observada = frequência esperada. Ou seja 
a frequência é 1:2:1.

• Hipótese alternativa (H1): A frequência observadas ≠ frequências esperadas. 
Ou seja a frequência é ≠ de 1:2:1.

 Graus de liberdade: número de classes -1: 3 -1 = 2

X2 calculado (𝑋𝑐
2): 0,64



Tabela usada para o teste de Qui-quadrado

5,99 9,210



 Tabela de X2 tabelado (𝑋𝑡
2):

– 5%: 5,99
– 1%: 9,21

 0,64 < 5,99: Não rejeita H0. Ou seja:

A proporção 1:2:1 explica os resultados do cruzamento.

 NOTA:

Se X2 obtido > X2 tabelado:
A segregação não estaria na proporção esperada.

𝑋𝐶
2 > 𝑋𝑡

2 Rejeito 𝐻0

𝑋𝐶
2 < 𝑋𝑡

2 Rejeito 𝐻0
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