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SUMÁRIO 

• Fluxo da informação genética; 
 

• Conceito de gene;  
 
• O processo de tradução; 

 
• Aplicação dos conhecimentos  adquiridos 

 
• Exercício mapa conceitual. 

 



A MAQUINARIA GENÉTICA É A MESMA 



MAS O QUE É UM GENE? 



 Um gene  unidade da informação genética que controla a síntese de 
polipeptídios ou uma molécula de RNA estrutural 

 

 

 

 

 Gene inclui as regiões 5´e 3´não codificantes, que estão envolvidas na 
regulação da transcrição e tradução, e todos os introns dentro do gene 

Wilhelm Johannsen 
 
1909  gene 

mRNA  polipeptídeo 
 
tRNA e rRNA  RNA estrutural 

DEFINIÇÃO DE GENE 
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GENE TÍPICO DE PROCARIOTOS 
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GENE TÍPICO DE EUCARIOTOS 



TATA box 

-10 -35 +1 

mRNA 

Início da transcrição 

Reconhecimento 

da RNA 

polimerase 

downstream = a jusante 
upstream = a montante 

região codante região regulatória 

ESTRUTURA DO PROMOTOR EM PROCARIOTOS 



TATA box 
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da RNA 
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CCAAT box 

ESTRUTURA DO PROMOTOR EM EUCARIOTOS 



VISÃO GERAL 

Animação: http://www.youtube.com/watch?v=983lhh20rGY&feature=related 



Processo altamente conservado no qual as  proteínas são 
sintetizadas a partir dos moldes de mRNA com auxílio de RNA 

estruturais. 

TRADUÇÃO 



Interpretação 

Met -Lys –Trp... 

TRADUÇÃO  

Colocar em outra linguagem!! 



https://history.nih.gov/exhibits/nirenberg/hs4_polyu.htm 

Código Genético 
1961 

1. Composto por trincas de bases nitrogenadas (portanto, existem 64 
possibilidades - 43 = 64); 

2. São codificados, pelo código genético, 20 aminoácidos presentes 
nas proteínas; 

3. Código genético é degenerado (e portanto, redundante), e linear; 
4. Cada trinca (códon) codifica um único aminoácido, no entanto, um 

aminoácido pode ser codificado por mais do que uma trinca. 

https://history.nih.gov/exhibits/nirenberg/hs4_polyu.htm


 Todos os RNAs mensageiros são lidos na direção 5’- 3’; 

 As cadeias polipeptídicas são sintetizadas da extremidade 
amina (NH3) para a carboxila terminal (COOH) – ligação 
peptídica; 

 A tradução é realizada nos ribossomos, com os RNA 
transportadores como adaptadores entre o molde de mRNA 
e os aminoácidos; 

Cada aminoácido é especificado por três bases (códon) no 
mRNA – código genético universal. 

CARACTERÍSTICAS GERAIS DA TRADUÇÃO 
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CARACTERÍSTICAS GERAIS DA TRADUÇÃO 



ESTRUTURA DA PROTEÍNA 

Aminoácidos (20 tipo): 
 
  grupo amino; 
  grupo carboxila; 
  grupo lateral. 

Grupo amino Grupo carboxila 

Grupo Lateral (R) 





LIGAÇÃO PEPTÍDICA 

Proteína  - direção de sintese  



A leitura 
correta do 

código 
genético pelo 
ribossomo é 

vital!!! 



Terminação: três códons terminam a síntese protéica 

 

 – UAG – UAA – UGA - 

Início: códon de iniciação da síntese protéica 
 – AUG -  

METIONINA 

START CODON E STOP CODON 
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Região codante do gene 5’ UTR 3’ UTR 

 Delimitam a região codante (região que é transcrita e traduzida!) 

START CODON E STOP CODON 

mRNA 



TTCATACTTGGTTAAGACCTTTACAAGCCGACCAACGTGGTGAC

AGTGTCGTCCTTTACGCACCGAATCCCTTTATCATTGAATTAGT

AGAAGAGCGATACTTAGGACGTCTTCGGATGGAATCTTGGTCCC

GTTGCCTGGAACGTCTTGAAACTGAATTCCCGCCAGAAGATGTT

CATACTTGGTTAAGACCTTTACAAGCCGACCAACGTGGTGACAG

TGTCGTCCTTTACGCACCGAATCCCTTTATCATATTGAATTAGT

AGAAGAGCGATACTTAGGACGTCTTCGGGAATTGTTATCCTATT

TCTCAGGAATACGTGAAGTAGTCCTTGCAATTGGCTCACGACCT

AAAACAACAGAACTACCCGTACCAGTAGACACTACAGGACGTTT

GTCTTCAACAGTCCCATTTAACGGAAATCTCGACACACACTATA

ACTTTGATAATTTTGTTGAGGGACGAAGCAATCAACTCGCTCGT

GCTGCAGCTTGGCAAGCGGCACAGAAACCGGGAGACCGTACTCA

CAACCCTCTATTGCTCTATGGTGGGACTGGTTTGGGTAAAACCC

ATTTAATGTTTGCTGCAGGTAACGTAATGCGGCAAGTAAACCCA

ACTTATAAAGTAATGTATCTTCGTTCGGAACAGTTTTTCAGCGC

CATGATAAGAGCGTACAAGATAAAAGTATGGATCATAAGGGTAA 

TRADUÇÃO: INÍCIO E FIM 



INICIAÇÃO ALONGAMENTO TÉRMINO 

TRADUÇÃO 

DOBRAMENTO DE PROTEÍNAS 



CACAGGAGGAUUAUCCAUGAAAUUCCCUUCUUGGUGA 

+1 

mRNA 

TTGACA-14N-TATAATAA-9N-CACAGGAGGATTATTTATGAAATTCCCTTCTTGGTGA 

DNA 

-10 -35 
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MET LYS PHE PRO  SER TRY 

5’  3’  

PROMOTOR 

TRADUÇÃO EM PROCARIOTOS 



CÓDON E ANTICÓDON 



As aminoacil - tRNA sintetases: 
• Para que uma molécula de tRNA se ligue ao aminoácido correto são 

necessárias 20 enzimas diferentes que reconheçam, especificamente, 
aminoácidos e seus tRNAs compatíveis. 

• Cada enzima liga um aminoácido específico a seu tRNA correspondente e é 
capaz de reconhecer diferentes tRNAs para o mesmo aminoácido. Estas 
enzimas ligam o aminoácido à hidroxila 3' livre da adenosina terminal do 
tRNA. 

LeuRS ProRS 





amino-ácido 
ligado Phe 

forma de trevo 



start codon -iniciador 

stop codon -terminador 

O CÓDIGO GENÉTICO É REDUNDANTE! 



Vários 
polipeptideos 

auxiliam o início da 
tradução! 



E sítio de saída 
do tRNA 

P sítio de 
ligação peptidil A sítio de ligação 

aminoacil 

TRADUÇÃO 





tRNA iniciador           

Ligação com o mRNA  



Movimento até 
encontrar  a o 

códon AUG 
 



Fatores de iniciação 
dissociam-se da 

subunidade menor 
do ribossomo 

Subunidade maior 
do ribossomo se 

liga à menor  



 
Aminoacil-tRNa se 

liga ao sítio A 
 



 
Primeira ligação 

peptídica entre os 
aa 



E continuadamente…. 

Vários fatores controlam a continuação da tradução! 



 
Ligação do 

fator de 
liberação no 

síto A 



 
Terminação 







APLICANDO O CONHECIMENTO… 



OBTENÇÃO DE ORGANISMOS GENETICAMENTE 
MODIFICADOS 



CONSTRUÇÃO PRESENTE NA SOJA RR® 













http://www.youtube.com/watch?v=983lhh20rGY&feature=related 

http://www.youtube.com/watch?v=-ygpqVr7_xs&feature=related 

VISUALIZANDO O PROCESSO… 

http://qnint.sbq.org.br/qni/visualizarTema.php?idTema=33 

http://www.odnavaiaescola.com.br/dna/19/bio.htm 

http://www.youtube.com/watch?v=teV62zrm2P0 

http://www.youtube.com/watch?v=4PKjF7OumYo 



LEITURA RECOMENDADA 



ESTUDO DIRIGIDO 
 
1.Definição de gene; 
2. Diferença na estrutura dos genes de eucariotos e procariotos; 
3. Região codante: start codon e stop codon. 
4.Processo de tradução 
 

Dogma Central da Biologia 
Celular  - Mapa conceitual 
 
Entrega dia 13 de Setembro! 


