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Bancos de dados publicos de dados gendmicas

e transcriptomas: TCGA
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Citoesqueleto, um antigo alvo para agentes antineoplasicos
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Citoesqueleto, um antigo alvo para agentes antineoplasicos
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Identificagao de genes reguladores de citoesqueleto

que impactam a sobrevida de pacientes com LMA
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Ezrina (EZR) regula multiplas vias de sinalizagao

e processos celulares relevantes no cancer
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Ezrina (EZR) regula multiplas vias de sinalizagao

e processos celulares relevantes no cancer
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Alta expressao de EZR é marcador independente

de prognoéstico em LMA

C TCGA AML cohort
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Alta expressao de EZR esta associada com vias de sinalizagao

relevantes para a LMA
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A expressao de EZR esta associada com resposta

a estimulos e comunicagao celular
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EZR é altamente expressa em amostras de pacientes com LMA
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A inibicao farmacolégica de EZR reduz a viabilidade celular
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A inibicao farmacolégica de EZR induz apoptose

e reduz o crescimento clonal autbnomo
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A inibigao farmacolégica de EZR reduz a proliferagao celular
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a progressao do ciclo celular e apoptose em LMA

bicao farmacolégica de EZR modula vias associadas
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Alta expressao de EZR é marcador independente

de prognoéstico em cancer de pancreas
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A inibicao farmacolégica de EZR reduz a viabilidade e

clonogenicidade de células de cancer de pancreas
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A inibicao de EZR modula vias associadas a progressao

do ciclo celular e apoptose cancer de pancreas
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Take home messages

- Amineracao de dados génomicos e transcriptobmicos pode ser uma fonte rica para
geracao e teste de hipoteses,

- A identificagcdo de genes diferencialmente expressos ou que impactam o
prognostico de pacientes com cancer podem indicar novos alvos para intervengao
farmacologica,

- A integracao da biologia do cancer, farmacologia e quimica medicinal € necessaria
para o desenho racional de novos compostos com potencial antineoplasico para
alvos moleculares 6rfaos de moduladores,

- Compostos (novos ou antigos) com mecanismo de agao conhecidos podem ser
reposicionado para determinados subtipos de tumores.
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