EFEITO DA INFECCAO VIRAL NA CELULA VEGETAL

1. Nucleo/nucleolo: alguns virus e viroides replicam no nucleo, sem muito efeito
aparente.

Geminivirus causa hipertrofia do nucléolo
Agregados de particulas e inclusodes.

2. Mitocondria: desenvolvimento de pequenas vesiculas, desenvolvimento
anormal de membranas internas, agregacao.

3. Cloroplastos: pode ficar circular, com vesiculas ou fragmentado.
Alteracdes na cor, aglomerados, presenca de vesiculas, reducéo na
altura do grana, presenca de fitoferritina.

4. Parede celular: _

Espessamento anormal devido a deposicao de calose.
Formacao de saliéncias junto aos plasmodesmas.
Deposicdo de material denso entre a parede e a membrana celular.



PROCESSOS ENVOLVIDOS NA INDUCAO DE SINTOMAS

1. Sequestro de matéria prima produzida pela planta causa deficiéncias nutricionais.

2. Nanismo:
Desbalanco em hormonal (auxina, giberilina, acido abscissico, etileno)

Reducéao de produtos derivados de Carbono (fotossintese).
Reducao ne clorofila, rubisco e 68S ribossomos
Acumulo de amido nos cloroplastos
Reducao no numero e abertura dos estomatos
Translocacao dos elaborados da fotossintese.
Posicao da folha afeta a fotossintese

3. Epinastia e absciséao foliar
Aumento na concentracao de etileno.

4. Crescimento anormal: tumores, enacéao foliar, deformacao foliar, bolhas??




MOVIMENTO SISTEMICO DE VIROIDES

Ilgual aos virus: plasmodesma e floema
Caracteristicas estruturais do RNA e interacdes com proteinas das célula.

11 “loops” necessarios para o movimento sistémico do PSTVd.
Associam-se com agua e criam bolsas para aderéncia de proteinas da planta
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VIRUS COM GENOMAS SEGMENTADOS

Seg 1 (4423 bp)
Seg 2 (3512 bp)
Seg 3 (3195 bp)
Seg 4 (2468 bp)
Seg5 (2570 bp) Y —rEEEEETEpE—
)
)
)
)

Seq 6 (1699 bp
Seg 7 (1696 bp
Seg 8 (1427 bp
Seg 9 (1305 bp
Seg 10 (1321 bp) V[ CEITITTES ¥

Seg 11 (1067 bp) +E_t
Seg 12 (1066 bp) *&*

Figure 3 Genome organization of rice dwarf virus (RDV) containing 12 dsRMA segments. Each segment contains one ORF except for
Seqg 11 and Seqg 12 which contain two ORFs. The arrows indicate the location of the 5" and 3’ conserved sequences, respectively.
Reproduced from Faugquet CM, Mayo MA, Maniloff J, Desselberger U, and Ball LA (2005) Virus Taxonomy - Classification and
Nomenclature of viruses: Eighth Report of the Intermational Committee on the Taxonomy of Viruses. San Diego, CA: Elsevier Academic
Press, with permission from Elsewvier.




Table 5 Genome organization of RDV and putative gene function

Segment Size (bp) Protein nomenclature MW (kDa) Predicted function (location)
51 4473 P1 170 RdRp (core)
S2 3512 P2 130 Capsid structural protein (outer capsid)
53 3195 P3 110 Major core protein (core capsid)
S4 2468 Pnsd 83 Monstructural protein
S5 2570 P5 89 Guanylyltransferase (core)
S6 1699 Pns6 56 Monstructural protein
S7 1696 P7 58 Mucleic acid binding protein (core)
58 1427 P8 43 Major outer capsid protein
59 1305 Pns9 49 Monstructural protein
510 1321 Pns10 o3 Monstructural protein
S11 1067 Fnsl1la 23 MNonstructural protein
Pns11b 24
s12 1066 Pnsi2 34 Monstructural protein
Pns120Pa 8
Pns120Pb [

Reproduced from Fauguet CM, Mayo MA, Maniloff J, Desselberger U, and Ball LA (2005) Virus Taxonomy - Classification and
Nomenclature of Viruses: Eighth Report of the Intemational Committee on the Taxonomy of Viruses. San Diego, CA: Elsevier Academic
Press, with permission from Elsevier.
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