
citocromo
c



Número de aminoácidos: 105 aminoácidos – 12.400 Da de
massa



Número de cadeias polipeptídicas: 1 – a proteína é uma única

cadeia polipeptídica



Número de alfa-hélices: 7



Número de folhas Beta: 0



Características gerais
É uma pequena proteína heme que funciona como um componente central da

cadeia de transporte de elétrons na mitocôndria. A proteína codificada se
associa à membrana interna da mitocôndria, onde recebe elétrons do citocromo

b e os transfere para o complexo citocromo oxidase.



MGDVEKGKKIFIMKCSQCHTVEKGGKHKTGPNLHGLFGRKTGQA
PGYSYTAANKNKGIIWGEDTLMEYLENPKKYIPGTKMIFVGIKKKEE

RADLIAYLKKATNE

Imagens feitas no
software PyMol, a

partir da sequência de
aminoácidos

Imagem obtida no Proteopedia



Como desenhar minha
proteína em 3d?

FONTE: WWF BRASIL



1° PASSO

Busque sua proteína no NCBI ou na Plataforma KEGG of genes



2° PASSO

Retire do NCBI a sequência de aminoácidos da sua proteína (em linguagem
computacional na qual um aminoácido é representado por apenas uma letra).



3° PASSO
Agora, precisamos "escrever" a sequência dessa proteína em um alinguagem
que o software que fará a plotagem 3D da estrutura entenda. Para isso
utilizamos a ferramenta Alpha Fold
(https://colab.research.google.com/github/sokrypton/ColabFold/blob/main/Alph
aFold2.ipynb#scrollTo=33g5IIegij5R).



passos



passos



4° PASSO
Abrir o Arquivo Track 1 no PyMol



5° PASSO




