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Variants Of Concern (VOCs)?

Variant Of Interest (VOI)?









Informações e nível de risco relativo das variantes de preocupação de SARS-CoV-2; o vermelho 
representa risco muito alto, o laranja representa risco alto, o amarelo representa risco médio, o 
verde representa risco baixo e o cinza representa risco desconhecido (LEDFORD et al., 2021). 



Proposta de 2020



 Abordagem genômica para investigar variações genéticas do Sars-CoV-2 
e no hospedeiro humano

Correlação genética com a evolução clínica dos indivíduos positivos para o Sars-CoV-2
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Amostragem, extração do RNA e sequenciamento



Análise de Bioinformática



Distribuição das Cepas

158
Genomas 
Sequenciados
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Cepas do 
Paraná

Filogeografia das 4.922 

cepas sequenciadas no Brasil
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Cepas do Paraná



Co-infecção ou Variação 
Intra-host

Total: 158 amostras
Coinfecções: 82 amostras (52%)
Únicas: 76 amostras









Estudo piloto #1
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