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Micrografia elerdnica de varredura de hemacias normais e afoicadas em paciente com anemia falciforme.
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FIGURA 12.7 Um recombinante contendo trés insercdes de pares de bases unicos tem a matriz de leitura do tipo selvagem.
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FIGURA 12.11 Sintese e processamento de precursor de rRNA 30S em E. coli (») e precursor de rRNA 45S em mamiferos (B).
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FIGURA 12.12 Sequéncia nucleotidica e configuragcio em folha de trevo do tRNA de alanina de S. cerevisiae. Os nomes dos
nucleosidios modificados presentes no tRNA s3o mostrados no detalhe.
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Cortesia de Dr. Joachim Frank. From Frank, et al.
1995. Biochemistry and Cell Biology 73: 357.
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