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Figura 5.9 - Arvore filogenética do género Homo baseada em fésseis e genética. 0 espécime mais antigo é datado
em 2,4 milhdes de anos e fol classificado como Homo habils. 0 H. erectus seria derivado de H. habils, h4 cerca
. de 1,8 milhes de anos. H. habilis e H. erectus teriam coexistido com uma terceira espécie do mesmo género: o H.
rudolphensis. A classificagéo do rudolfensis no género Homo 6 controversa, com alguns pesquisadores preferindo
denominé-lo Kenyanthropus rudolfensis (ver capitulo Il) ou dentro de H, habilis (ver capitulo IV). Variagdes do H.
erectus teriam dado origem ao 4. antecessor, na Europa, ao H. heidelbergensis, na Africa, & ao H, floresignsis, na
Indonésia. As populagGes europelas e africanas de heldalbergensis comegarlam a se diferenciar h4 cerca de 500 mil
anos em, respectivamente, . neanderthalenss, donisovanos e H. sapiens. Por um breve periodo, pelo menos cinco
espécies podem ter convivido em diferentes partes da Eurdsla: H. florenslensis, H. erectus, H. neanderthalensis,
|gna denisovanos & humanos modernos, llustragdo: Renato Vicente
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Figura 5,10 - Ainda h4 varias ddvidas na construgdo da drvore filogenética de nosso género. Existem dividas se
0 Homo antecessor consistia de uma variagao especifica da Europa Ocidental fora de nessa linhagem ou se deu
origem ao Homo heldelbergensis. Outra questdo ainda debatlda de forma Intensa diz respeito & histdrla evolutiva dos
denisovanos, em particular, 4 luz de novos resultados sobre 0 mIDNA de um espdcime de Sima de los Huesos. Esses
espécimes sao semelhantes ao A, feldelbergensis. O DNA mitocondrlal parece apontar para uma relagao mals préx'
ma entre denisovanos e heldelbergensis do que entr denisovanos 8 neandertals. So confirmados, esses resultados
exigiriam o redesenho do ramo da 4rvore que leva aos denlsovanos. lustragao: Renalo Vicente
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