Projeto Final

Disciplina Mineracéo de Dados em Biologia Molecd 2

O objetivo deste projeto é utilizar os conceitodMiieeracado de Dados vistos

durante a disciplina de forma pratica e combinatbzando, para isso, ou um

conjunto de dados da area de biologia que ele taodsso, de pesquisa feita
por ele na USP, ou 3 (trés) conjuntos de dado@bMachine Learning

Repository. O trabalho pode ser feito de formavidial apenas.

Para o trabalho, o aluno deve preparar o conjuntadlos de sua pesquisa no
na USP ou os 3 (trés) conjuntos de dados dispanipeblicamente
relacionados a biologia do site da UCI, dentre osjuntos (da area de

aplicacoes Life Sciences):

» Ecoli

e p53 Mutants

» Parkinsons

e Primary Tumor

* PubChem Bioassay Data (um dos 21 conjuntos de fados
* Soybean (Small)

e Yeast

Deve escolher também 3 classificadores implemestada ferramenta
WEKA para a realizacdo dos experimentos (escoleeatre: SVMs, redes

neurais MLP, J48, naive bayes, redes neurais R&BPp, $inmpleCart, logistic



regression e KNN). Escolhidos o conjunto de dadas elassificadores, as

seguintes tarefas devem ser realizadas com ele:

- Para cada conjunto de dados selecionado, descr@veprincipais
caracteristicas em uma tabela (niumero de exemmlosero de atributos
numeéricos, numero de atributos categoéricos, nunterocexemplos por
classe).

- Converter cada conjunto para o formato ARFF (atdz pela ferramenta
WEKA).

- Selecionar, no WEKA, manualmente os atributos quesiderar relevante
para o problema dentre os atributos do conjuntgirai (pode acontecer
de todos os atributos serem selecionados).

- Comparar 2 técnicas de amostragem do WEKA com odosoonjunto
completo para todos os algoritmos de classificatdimados no projeto (3,
se individual e 6, se em dupla).

- Comparar desempenho do conjunto de dados origomal Z técnicas de
selecao baseadas em filtro e 2 baseadasrapper para os algoritmos de
classificacao utilizados. Usar opcédo com validaggaaada.

- Usar scatter plot e boxplot para ilustrar a distribuicdo dos valores nos
atributos selecionados por uma das técnicas argsriBara esses mesmos
dados, apresentar a média e o desvio padrdo dadamett média, moda,
mediana, curtose e obliqtidade observadas para waddos atributos
selecionados.

- Se os dados forem desbalanceados, comparar 3agctedalanceamento.
Se nao forem, realizar um experimento reduzindatatmmente pela
metade o numero de exemplos de uma das classedizamenesse novo

conjunto, a comparacao de 3 técnicas de balancéamen



- Usar teste de hipdteses para comparar o desemesholassificadores
entre eles. Fazer isso:
0 com e sem atributos selecionados (por uma dast&capenas).
o Com e sem as classes balancadas (por uma dasatape&nas).
- Escrever um relatério, descrevendo a base de dadiss algoritmos de
aprendizado de maquina utilizados, relatando ofguieito e mostrando

tabelas, gréaficos e analise dos resultados.
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