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Exercicios “Agentes anti-histaminicos”
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Quais os usos terapéuticos dos antagonistas H1 e H2?

Quais as principais diferencas estruturais gerais entre os antagonistas H1 e H2?

Que fatores estruturais devem ser importantes para o reconhecimento molecular de antagonistas H1?

Quais as principais diferengas estruturais gerais observadas entre antagonistas H1 de primeira e segunda geragao?
Como estas diferencas devem interferir na atividade ou efeitos colaterais destes farmacos?

Que fatores estruturais devem ser importantes para o reconhecimento molecular de antagonistas H2?

As estruturas abaixo estdo em uma sequéncia cronoldgica simplificada que levou ao desenvolvimento de farmacos
antagonistas H,. Analise-as em compara¢do com as figuras da préxima pdgina e sugira uma explicacdo para a
importancia das subunidades estruturais assinaladas em D para o antagonismo H2.

NH,

—

H N\/ N  histamina

N C
\/ metiamida

—

H H
N N
s N \H/
o E N
\ ranitidina ~ N

0,

H3C—I|‘l

“CH,

cimetidina

cadeia lateral



N

Disciplina de Quimica Farmacéutica I, FCFRP-USP, Profa. Dra. Ménica T. Pupo

GOOD BINDING AS ANTAGONIST BINDING AS AGONIST

X=SMe,Me

POOR BINDING AS ANTAGONIST GOOD BINDING AS ANTAGONIST

1
BINDING AS ANTAGONIST NO BINDING NH2

Fig. 13.33 Four-carbon unit chain.
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Fig. 13.34 Three-carbon unit chain.




