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Estruturas carbonicas que possuem uma carboxila e um grupo amino
ligados em um carbono a

Existéncia de cadeia lateral (R) ligado ao carbono a, que podem variar

em seu tamanho, estrutura e carga elétrica, influenciando as

propriedades fisico-quimicas do composto

20 aminoacidos sio comumente encontrados em proteinas e
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O carbono a estd ligado a 4 diferentes substituintes, tornando esse

carbono um centro quiral (exceto glicina)

Existéncia de 2 configuracoes espaciais diferentes, sendo uma imagem

especular da outra
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Aminoacidos ligam-se uns aos outros através de ligacoes peptidicas,

que sao formados a partir de reacoes de condensacao entre a

carboxila de um aminoacido e a amina de outro
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E estabilizada por ressonincia, e por isso sao relativamente

estaveis
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Ligacao peptidica
O

Formation of a peptide bond
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Devido a conjugacao dos pares de elétrons, a ligacao C-N possui, em
parte, carater de dupla ligacao, tornando-a plana, relativamente

rigida em temperatura ambiente

Ligacoes adjacentes podem rotacionar livremente, de forma que os

polipeptideos possam assumir diversas conformacoes

Rotaciio rapida
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tideos

Proteinas e pep

, por convencao,

» Peptideos formados com mais de 50 aminoacidos
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» Cada aminoacido que forma o peptideo é chamado de residuo




Primaria: sequéncia de residuos de aminoéacidos

Secundaria: arranjo estavel de aminoacidos, originando padroes

estruturais recorrentes

Terciaria: descreve todos os aspectos do desdobramento

tridimensional de um polipeptideo

Quaternaria: interacao de duas ou mais cadeias polipeptidicas



Niveis estruturais em uma proteina
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Proteinas nativas: proteinas dobradas em qualquer conformacao

funcional

Interacoes fracas estabilizam a conformacao de proteinas

Covalentes Nao covalentes
ligacoes dissulfeto ligacOes de hidrogénio
Interacao ionica

Interacao hidrofébica



a-hélice: esqueleto polipeptidico é enrolado em torno de um eixo
imaginario no centro da hélice e os grupos R sao projetados para fora

do esqueleto helicoidal
Cada volta é formada por 3,6 residuos
Ligacoes de hidrogénio internas sao otimizadas

Existéncia de um dipolo na estrutura, em que a extremidade

aminoterminal é positiva e a extremidade carboxiterminal é negativa



Estrutura secundaria: a-hélice
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Repulsao entre cargas iguais de grupos R ionizados

Volumes de grupos R adjacentes

Ocorréncia de residuos Pro e Gly: nao conseguem adquirir os devidos
angulos de torcao

Dipolo da estrutura: aminoacidos carregados negativamente sao

encontrados proximos a extremidade aminoterminal



Conformacao : esqueleto da cadeia esta estendido em forma de
zigue-zague

Folha f3: arranjo lado a lado de estruturas que formam conformacoes
B, formando ligacoes de hidrogénio entre segmentos adjacentes da

cadeia polipeptidica



Estrutura secundaria: conformacao B

O

» Orientacao: aminoterminal — carboxiterminal

» Periodo de repeticdo é menor na conformacao paralela (6,5 A) do que

na antiparalela (7 A)

» Padrao de ligacoes de hidrogénio sio diferentes

(a) Antiparallel | (b) Parallel




Muito presente em proteinas globulares

Elementos conectores entre estruturas sucessivas de a-hélices e

conformacoes 3
A estrutura é uma volta de 180° que envolve 4 residuos
Pro e Gly frequentemente ocorrem em voltas [3

Pro: ligacoes peptidicas envolvendo nitrogénio imino da prolina

assume configuracao cis

Gly: pequeno e flexivel



Estrutura secundaria: Voltas B
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Terciaria:
Fibrosa: sao usadas para funcoes estruturais, formadas com estruturas

secundarias que se repetem

Globular: estrutura terciaria complexa, contendo diversos tipos de

estruturas secundarias na mesma cadeia de polipeptideo

Quaternaria:

Interacao de proteinas multiméricas



Perda da funcionalidade de uma proteina devido a mudancas

conformacionais

Temperatura: afeta ligacoes e interacoes fracas de uma proteina

pH extremo: alteram a carga liquida da proteina causando repulsao

eletrostatica e rompendo ligacoes de hidrogénio



