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Definir os conceitosoutgroup, ultrametricidade e mutac¢des sinénimas.
Desenhar a
(((A,B),C).(D,E),F)

arvore filogenética descrita pela reptasdo Newick:

Desenhar todas as possiveis arvores sem raiz pasecuéncias: A, B, C e D.
Determinar a arvore mais provavel levando em camtetriz (matriz quadrada):

A |B |C |D

A 15| 26| 28

B 29| 31

C 12

D
Dadas as sub-sequéncias: A="CCTGCCCCTGCTGGCGCTGC”",
B="GGTGCCCCTGCTGGCCCTGC", estimar o numero de dtlbgbes nessa
regido de A e B.
Dados a sequéncia de cédons: ATGCGCCTCCTGCCCCTGETIREBEGGAA.

Determinar qual é a fracdo dos 15 codons que sen@oimos. Utilizar a tabela de

aminoacidos:

A = c T
ARA K AGA R ACA T ATA I
. ARG K AGE R AT T ATE
£ _— = - . = - =
ARC N AGT 5 cC T ATC I
ART W AGT = AZT T ATT I
GAA E GGA G GCa A GTa W
- GAG E GGG G GCC A GTG A
- - - - .
GAC D GGEC G GCC A GTC A
GAT D GGET G G A GTT i
CAn o CGA R oca 13 CTa L
- CAG o CGEG R ooG 13 CTG L
— ™ s -
CAC H CGC R coc F il L
CAT H CGT R coT F CTT L
TARA * TGA = TCAL 5 TTA L
_ TAG * TGGE w TCG 5 TTG L
- TAC ¥ TGEC - TCC 5 TTC F
TAT ¥ TGT - TCT 5 TTT F




. Dada a matriz de distancia (matriz quadrada):

A |B |C |D
B |3
C |6 |5
D |9 [9 |10
E 11211 13| 9

Fazer a construcéo da arvore filogenética utilipamdlgoritmo UPGMA.
. Dada a matriz de distancia (matriz quadrada):

B |C |D|E
A |5 |4 |9 |8
B 5 [10] 9
C 7 |6
D 7
E

Fazer a construcéo da arvore filogenética utilivamdlgoritmo Neighbor-Joining.



