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	Estruturas a serem analisadas
Número de acesso - pdb
	a
	2FQL

	
	b
	1EKG

	
	c
	5KZ5

	
	d
	5T0V


Roteiro:

1) Descreva elementos estruturais secundários comuns às estruturas das frataxinas de levedura e humana.
2) Descreva as diferenças entre as estruturas destas duas proteínas.

3) Frataxinas e outras ferritinas possuem uma região com uma grande concentração de resíduos carregados negativamente (Asp e Glu). Identifique essa região nas frataxinas de levedura e humana e explique a importância da mesma para a função da proteína.

4) Descreva a importância do trímero na frataxina de levedura para a ligação do ferro. Discuta possíveis conseqüências para a ligação ao Ferro dos mutantes D143E e D143A da frataxina de levedura.

5) A frataxina interage fisicamente com a proteína Isu. Proponha experimentos para identificar aminoácidos envolvidos nessa interação.
6) Que características existentes em frataxina possibilitam que essa proteína seja translocada para a mitocôndria? 
Tempo para apresentação: 30 minutos

Sugestão: 20 a 25 slides powerpoint

Entregar relatório no mesmo dia (um relatório por grupo)
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