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	Estruturas a serem analisadas
Número de acesso - pdb
	a
	3GJ0(zero)

	
	b
	1XTS

	
	c
	1XTQ

	
	d
	3RAB

	
	e
	2W2T

	
	f
	5IRC


Roteiro:

1) Descreva elementos estruturais secundários comuns às estruturas das pequenas GTPases humanas.

2) Descreva as diferenças entre as estruturas que representam as formas de rheb ligadas ao GDP ou GTP. Extrapole para outros membros dessa grande família.
3) Quais os fatores estruturais envolvidos na interação de GTPases pequenas com os seus efetores, a proteína de ativação GTPásica (GAP) e o fator de troca de GDP (GEF) ?
4) Quais os fatores estruturais envolvidos na interação de GTPases pequenas com as proteínas alvo ?
5) Quais as principais diferenças funcionais e/ou estruturais relacionadas aos grupos mais importantes de  GTPases pequenas?

Tempo para apresentação: 30 minutos

Sugestão: 20 a 25 slides powerpoint
Entregar relatório no mesmo dia (um relatório por grupo)
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